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細胞検索システムのご紹介
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福島事業のがんモデル
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がん細胞株コレクション
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がん細胞株コレクションラインナップ概要

Eye (2)

Thyroid Gland (8)
Thymus (1)

Esophagus (59)

Blood (218) Lung (227)

Duodenum (2)
Colon / Rectum (57)

Stomach (25)

Gall Bladder (4)

Adrenal Cortex (2)
Bladder (12)Testis (1)

Prostate (12)

Breast (77) Liver (21)
Biliary Tract / Bile Duct (7)

Pancreas (42)

Head and Neck (24)

Sarcoma (65)

Brain (49)

Skin (54)

Uterus (24)
Uterus cervix (17)

Ovary (66)
Nerve (29)

Fetus / Placenta (4)

Others (2)
Transformed Cell Line (15)

Finite Cell Line (3)
Teratocarcinoma (10)

Kidney (26)

Vulva (3)

由来組織（細胞）別
34分類

全 1,169株
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福島PDOコレクション
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福島PDOコレクションラインナップ概要

がん種別
12分類
全 82系統

Ovarian cancer (15)

Cervical cancer (2)

Endometrial cancer (20)
Peritoneal cancer (4)

Breast cancer (3)

Lung cancer (21)

Sarcoma (6)

Gastric cancer (1)

Colorectal cancer (4)

Bile duct cancer (1)

Brain cancer (2)Leukemia (3)
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福島PDXコレクション
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福島PDXコレクションラインナップ概要

がん種別
20分類

全 156系統

Ovarian cancer (21)

Cervical cancer (17)

Uterine corpus cancer (31)

Peritoneal cancer (2)

Breast cancer (2)

Lung cancer (9)

Sarcoma (13)

Gastric cancer (2)

Colorectal cancer (16)
Lymphocytic leukemia (17)

Brain tumor (3)Other hematopoietic tumors (3)

Choriocarcinoma (1)

Laryngeal cancer (1)

Anal canal cancer (1)

Cholangioma (1)

Testicular tumor (1)Mesothelioma (1)

Myeloid leukemia (13)

Multiple myeloma (1)
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用途に応じたがんモデルを選ぶ
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福島データベースコレクション
細胞検索システム
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福島データベースコレクションラインナップ

細胞検索システム
用途に応じたがんモデルを検索・選択するためのデータベース

 福島事業で保有するがんモデル
 DNA解析データ
 RNA解析データ
 表面抗原解析データ
 薬剤感受性試験データ

抗体評価データベース
市販抗体の品質の見定め、優良抗体の探索を支援するデータベース

 福島事業で保有する市販抗体
 標的特異性検証データ
 適用性評価データ
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福島データベースコレクション 細胞検索システム

細胞検索システム
用途に応じたがんモデルを検索・選択するためのデータベース

 福島事業で保有するがんモデル 約1,200株
 DNA解析データ 18,000遺伝子以上
 RNA解析データ 約14,000遺伝子
 表面抗原解析データ 400種類以上の抗原
 薬剤感受性試験データ 100種類以上の薬剤

抗体評価データベース
市販抗体の品質の見定め、優良抗体の探索を支援するデータベース

 福島事業で保有する市販抗体
 標的特異性検証データ
 適用性評価データ
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解析データ
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DNAレベル
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バリアントの検出（SNV）

次世代シーケンサによる解析と福島事業独自のフィルターにより
がんに関わる 「アミノ酸置換を伴う」 バリアントのみを選抜

Missense     Nonframeshift Indel Stoploss Frameshift Indel Nonsense

がんモデル

遺
伝
子
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コピー数多型の推定（CNV）

シーケンス解析用DNAライブラリ構築時のPCR増幅効率を
福島事業独自の計算方法によりスコア化

がんモデル

遺
伝
子
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RNAレベル
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網羅的遺伝子発現プロファイル（GEP）

2色法を採用した福島事業独自のDNAマイクロアレイシステムにより
遺伝子の発現レベルをスコア化

がんモデル

遺
伝
子
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タンパク質レベル
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網羅的表面抗原解析

血球系細胞を中心にフローサイトメトリーによる解析を実施
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細胞レベル
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抗がん剤感受性試験

マルチウェルプレートによる各種抗がん剤に対する感受性試験を実施

抗がん剤 抗がん剤 抗がん剤 抗がん剤

抗がん剤 抗がん剤 抗がん剤 抗がん剤

抗がん剤 抗がん剤 抗がん剤 抗がん剤

抗がん剤 抗がん剤 抗がん剤 抗がん剤

用量応答曲線下面積 (AUC) による比較
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メタデータ
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F-PDOのメタデータ

培養特性 臨床情報

形態学的所見 遺伝子発現プロファイルによる
臨床サンプルとの比較分析
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F-PDXのメタデータ（固形腫瘍系統）

樹立時条件 臨床情報

病理組織像 遺伝子発現プロファイルによる
臨床サンプルとの比較分析

移植試験データ
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F-PDXのメタデータ（造血器腫瘍系統）

遺伝子発現プロファイルによる
臨床サンプルとの比較分析

樹立時条件 臨床情報

病理組織像

移植試験データ
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細胞検索システムの利用
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細胞検索システムエントランス

https://fdbc.ftrf.jp/******（準備中）
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基本検索例
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目的遺伝子の変異情報でがん細胞株を検索

EGFR遺伝子に「アミノ酸置換を伴う」バリアントを検出した肺がん由来細胞株

1,169株中8件

 Gene: EGFR
 SNV: Detected
 Tissue: Lung
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目的遺伝子の発現情報でがん細胞株を検索

TP53遺伝子の発現レベルが高い（亢進している）血液由来細胞株

1,169株中16件

 Gene: TP53
 GEP: High
 Tissue: Blood
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複数遺伝子の発現情報でがん細胞株を検索

FAS遺伝子の発現レベルが高く、かつCASP8遺伝子の発現レベルが低い細胞株

 Gene: FAS
 GEP: High

 Gene: CASP8
 GEP: Low

1st search

2nd search 絞込み検索

1,169株中158件

1,169株中2件
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応用編
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遺伝子発現レベル減少の要因をDNAレベルで分析

10
CNV ↓

SNV 
(Nonsense, 
Frameshift)

32

CDKN2A
GEP=“Low”

77株

TP53
GEP=“Low”

63株

CNV減少を検出
(76)

CNV減少を検出
(10)

機能喪失型 SNVを検出
(32)

その他の SNVを検出
(4)

SNV非検出
(17)

CNV,SNV ともに非検出
(1)

CDKN2A遺伝子の発現レベルが低い細胞株群を
同遺伝子のDNA解析結果で分類
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遺伝子発現レベル亢進の要因をDNAレベルで分析

MYCN
GEP=“High”

17株

ERBB2
GEP=“High”

45株

EGFR
GEP=“High”

142株

コピー数増加
CNV=“Gain”

(16)

コピー数増加
CNV=“Gain”

(16)

コピー数増加
CNV=“Gain”

(6)

コピー数微増
(17)

コピー数微増
(5)

コピー数変動なし
(24)

コピー数変動なし
(1)

コピー数変動なし
(119)

発現メカニズムを含めた検討が必要

MYCN, ERBB2, EGFR遺伝子の発現レベルがそれぞれ高い細胞株群を
同遺伝子のDNA解析結果で分類
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遺伝子発現とタンパク質発現の相関解析

K562 Ramos (RA1) MOLT-4 NK-92 NALL-1

CD3
CD3E
CD3e molecule

CD8a
CD8A
CD8a molecule

CD20
MS4A1
membrane spanning
4-domains A1

CD45
PTPRC
protein tyrosine
phosphatase,
receptor type C

CD56
NCAM1
neural cell adhesion
molecule 1

Log2
3.0−3.0 1.5−1.5 0

低 遺伝子発現レベル 高

分化マーカーや生理活性物質受容体などの表面抗原について
遺伝子発現レベルとタンパク質発現状態を細胞株間で比較
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抗体のクローンの違いによる検出パターンの比較

HL-60 K562 Ramos (RA1) MOLT-4

MAR4

TS2/16

HUT-21

表面抗原CD29を標的とする異なる3種類のクローンの抗体を用いた
フローサイトメトリーによる検出パターンの違い
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遺伝子変異と分子標的薬の効果の相関解析

L858R T790M

NCI-H322
[H322]

NCI-H3255
[H3255]

NCI-H1975
[H1975]

細胞株
エルロチニブゲフィチニブ イコチニブ オシメルチニブ ロシレチニブアファチニブ

EGFR標的薬（阻害剤）に対する感受性EGFR変異

0.24 311 0.27 331 0.36 686 0.01 370 0.27 110 0.98 178

0.00 10

7.21 862

0.03 2 0.02 8 0.00 0.05 48

7.12 952 25.0 1,635 0.18 87 0.02 401 0.14 170

耐性変異感受性変異

第1世代 第3世代第2世代

【右バー】 AUC【左バー】 IC50

変異あり

10000 500
AUC（Area under the curve;

用量応答曲線下面積）

100 5
IC50（50%阻害濃度）（μM）

高 感受性レベル 低

臨床報告に一致した結果が見えている

肺がん由来細胞株におけるEGFR標的薬を用いた解析データの例
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一般財団法人
福島医大トランスレーショナルリサーチ機構
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