
福島医薬品関連産業支援拠点化事業

マイクロアレイデータビュアー F-Exprofiler®

変動遺伝子を
簡単に抽出

ワンクリックで
クラスタリング

こんな方におすすめ

• もっとデータを活用したい方

• データ解析に不安があるが、始めてみたい方

• 面倒な設定なしで結果を得たい方

あなたのデータセットをもっと活用してみませんか？

厳選された機能で、使い方がシンプルなマイクロアレイデータビュアーはいかがでしょうか？

専門知識がなくても、数クリックで結果が得られます。高速にクラスタリングができるので、

気軽に遺伝子やサンプル間の潜在的な関係やパターンを検索できます。

使用例
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マスターデータ

すぐ見える、すぐわかる！

発売 200,000円 （税込220,000円）

二次元クラスタリング
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フィルターによる
遺伝子の絞り込み
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・OS: Windows 10, 11 (64ビット)
・CPU: 2コア 1.0 GHz以上 (推奨: 2コア 2.0 GHz以上)
・メモリ: 8 GB以上 (推奨: 16 GB以上)
・ストレージ: 64 GB以上の空き容量 (推奨: 128 GB以上の空き容量)
・USBポート: USB 2.0以上 (Type-A)
・インターネット接続: 不要(オフラインで動作）

ドングルUSBを挿したPCでのみ使用できます（ドングルUSBは2個付属します）

操作画面

動作環境

販売中のデータセット
現在、以下の遺伝子発現比のデータセットを販売しています （F-Exprofiler®ですぐ読み込めるフォーマットです）。

これらのデータセットを使えば、データ収集の手間も省けます。ぜひご検討ください。

F-ExpCells （細胞株 1,022種類）

F-ExpTissues （ヒト組織 10,520サンプル）

F-ExpPDX （患者由来凍結腫瘍組織（F-PDX）269系統）

F-ExpPDO （がんオルガノイド（F-PDO）62系統）

F-ExpMacaque （カニクイザル正常組織852サンプル）

F-Exprofiler®で遺伝子の秘密をスマートに発掘してみませんか？

＜参考＞クラスタリング時間
1,000サンプル (3分) x 1,000遺伝子 (2分)
1,000サンプル (10分) x 3,000遺伝子 (20分)

※ OS: Windows11, CPU: 8コア 2.5GHz, メモリ:32GBのPC使用
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